PFC
TniBAxcL

TNiBAac2
TNiBAxc4

TniBAcG5
TniBAce7
TniBAcc8
TniBAc9
TniBAc10
TniBAgs11

TniBAc13
TniBAcs14

TniBAc15

TniBAcG27
TniBAcc28

TniBAGH39
TniBAg44

TniBAG45
TNiBAGH47

TniBAG53
TniBA,,54
TniBA,55
TniBA,56
TniBA,58

TniBA,67
TniBA,,68
TniBA,,69

TNiBAL; 704,
TniBA75

TniBA,76

Dist to 3' gene Length Sequence

3,439
13,381
908

30,138
11,747
15,031
12,637
6,064
5,598

2,578
2,238

686

4,461
22,698

9,294
10,338

4,408
9,023

260
9,170
17,063
16,665
6,599

2,551
1,652
373

257
1,161

694

36 AAACAATATGGTGTTAATGCTCAAATGGTATTCCAG
26 AAACAAAGGCAGCTTTTTTGAGAAAT
23 TTTAATAATACATAATAATACAT

38 AACCAGTAATCAACATGTAGCGCAACAACTAATAAATT
19 TTGTTGTCCTGCCTGCCTG

19 ATTAATACCTGTGTATCAC

18 TCACAGTTCCCGTGAGAC

25 CTTACAGATTGGGAGACATATTTAA

12 CATGAATTCACA

AATTAAGGCGCTGTTTGGTTGGCTGCTCGGCTGCAGGGTGGA
81 GGCCCTCCATAGATTAAAATTCCCACAGCCTGCGGTCTG

26 AAAGCGATCTTGTTTTTGTCTTTTTC

AGCAAAGGGCAGAAGAGAGAAGGAGAAATAGACAGAGGGA
AAGAGTAAAATCTCGTAATGTCTCTCTGCTTGTTCTCTGTCTA
118 GTAAAATCGCGGTGCGTCGCAGATAATGTCCGAGA

37 TAGATAAAAACTAATATTTTACAATAATTAACATTAT

22 CATAAAGATTTCAACTTGGGCC
AGAAAGAAAACCGCAGCTGTGCGCTGGACAGAAATGCAGAA
66 ACAGATGCTTTTTGGTTATTTATTG

20 TCATTATTGGAAGAAAAATG

GCAATAAAAGAATATGACGGCAATAAAAGTTTATAGCGTATA
83 AATTTCTGAAGGTTAAGAACTAAACGGCTGTAAAGCAAACA

13 CAGTCGTCCTTCA

CGCTGTCGGTGTGCTGGTGTTTGTGGTCGTTACTCTTGCCGGC
AGCCGTCACCTTTACGCGCCCCGCTCCTCTGTTGTGGCCGCG
GGGGGAAACACCACAACACCAGCGGTAGACCTGCTCCACTT
TCTCTTTCTCCCTCCCCTCCGTCTCCCTCTTTTCGTGCCCGAG
TCTCTCCGCTTCCAACAGCCTCTTCCTTCACTTCTACTCTGAC

214 TC
28 AAAAGAAATAGTGCGTTACCGCCATCAG

28 AGTGTTTACGATCTCTTGCTGTATCAAA
31 TAGTTTCTTCTTTTGTTGGAAGCATTTTTAA

27 TTGGTGTCTCAAATATCAAACAACTGA
TTGAATTCAAATATGTCACTGTATCCCGAGGAAGACGTAATT

47 ACCCC

27 TATTTTGAAGGCCTATTTTCTCAAAAA

26 CCCGCACTGGCACTCAGCCACCCAGA

CCAATCTGCGATCAACTAAGTGATAGCGGCAGCAGCAGCCcC
76 GGCGGACTGTCGGCTATAAAACACAACAAATCATA

CTGAAATGCATCTCATCCAGGGAATCAACAAATCATAAATCA
44 GC

TTTATGGTTTATGGTAGCATTTTCTAATTTCTGCCAAAGTAAA
69 GGTTAATTAACAGCTCTGAGTGATGA



TNiBA77

TNIBA 87 beer
TniBA. 91
TniBA 95

TniBA« 102,
TNiBA 104400
TniBA 105,

TNiBA« 110,

TniBA_y109

TniBA 113y,

TniBA_y118,.

TniBA_y121
TniBA_y122

TniBA 4123

TniBA,_ 124
TniBA 125

1,137

14,162
8,415
4,712

6,232
2,012
840

29,183

27,710

27,288

18,479

6,383
5,673

2,833

3,117
2,837

TCAACAAATCATAAATCAGCAGATTTCCGTGCACGGATCAGG
54 TTTAACATTCCT

TGACATTTACATGTCAAACGGAAGAGGGTTTTTATCTCCAAG

TTGGCTCGTAAAGATCAGGCAAGGCCTCAAAATGATACCTCT

CACTGGCTCTCCGCTTGTCACGTGGGGTCCATAAAGTTAGTT

TTATGGTTTTGGGGAGTTGACAATGTACTATATATTTCACATT
193 CTAGAAAGCAAGTGACGGTTTAAC

19 CAGAGCCCGCTTCAGACCA
20 ATTTTTTAGCAGTCTGTTCA

GGTGAAAGAGAGGTCAGCGCGTCTCACCAATATTAAAATGTG
TACCGGGGACGCGGGGGTGACACGCCTCGCCCGTTAAACAA
118 AGAGTATGCCAAACTGGCAGATTAATTTGAAAACT

TCTATATCTACCCTGTAGATCCGGATTTGTGTAACGATCATTA
71 AAGCAATCACAAATTCGCTTCTAGGGGA

GAATTAGTTGATGAATTTTCTATCGATCCTAAACAAGGCAGA
52 TTTATCTCTG

CATCTTTAATCACGCCAAACTCGGCTCCCATTCGTCATGTTTA
a4C

ACACAAATATTTTCATTAAATTTCAATGTTGGTTTTGTCTATA
GCCTGTCTTGAGAAATCAGCAGCCTGCGATGATTAATCTGTG
CCGGCCTTGAGTGATCTTGGTACATTACGTCCAGTAATCTCG
TTTTAAATCACAGACCGTCCCTTCGTTTCACTCTCGTTCTCCC

191 GTTAATTTAACGGCTGCTCAG

ATAGCTCAAACCCTGACAACCAAATAGATAATCAACAAGAC
GAATGGCTTCTTTTGTAAGGAGCGGCTCCTGTATTAATTTTCA
104 TTTTCTTTTCTTAGAGCAGG

TCACGTGATTCATTAAATAATTAATGTGGAGGTGGCAGAATG
GATGTGTATCGTCAGAAATATAACGGTAAGACATGCGGCTGC
120 TTCAGCGGGTCTGACGTCGAAAATCCAACTGTCCTT

GAATCAATAACATCTGAGATCACTTTAACCCCGGCCTTCATC

CTTCTTCCTTTCCTTATTAGCCTACTTTTACTCCGAGATTTGG

CCTGGAATATAACCATCAGCATTACCTGTCAGTGGTCGCCGC

TGTCTCGTGCGTTCGATCGGACTACCAGAGGTCTGCGCTCTTT

ATCGGATTTTTACCGAGACCTTTCTGATTGTATATCTTCTTTC
235 CCTCTTTCTGCCCCTCTTTATC

15 ACTCGTGCTAATGTA

GGAGAATGGGACCGTGAGCGCGGACGATTCACCGCCAAATA

AATAAGATGGGGTAATATTTTGTTGGAGTTTTTTTTTTTITTITTT

CCTCCACAAACGCACGCCGGCTCTGTCGTGTGGCCGCGGTGG

ACATTTTAAGGCCATTGTTGTCGGTAAGCAGCGGTGCAGGCA
204 GCGCTGGTGCTGGGGCGGAGGGTGGAGGTGGAGGG

CCGTTCATGCCCCACGGTGTCCGGCCCGCCGCTGCGCCGCTG
CCGCCGCCGCTGGCTCCCGGAGGTGTCGTTGTGGTGGCGGTG
96 CGTCGCCGTGCT

24 CCACCGGTGCTAGAGAAGGTAAGG




TniBA 126

TniBA 127

TNIBA_y134y.
TniBAyy136

TniBAyy137

TniBAy,138

TNiBAWN139ace

TNiBAuN140,5
TniBAyy141

TniBAyy142

2,236

204

2,766
5,567

5,354

4,889

4,482

3,765
3,289

1,393

TTTAATGCATTCTGGGTGCTTCCCTGCCCGCATTGCTCCTTAT
GGCAGGCGCCATTTGTAATTTTATATCCCAGGATAAAACAGA
CACTGGACACCAAGGCCGACCCCTCTCTCTCTCTTTCTGTGT
CTTTCTCTCTCTCCCTCCTTCCCTGTTGTTTTTGTTTGGGTGGC
TGTTTCTCGGTTGGTGTAAGTAGATTATTCCGGGAGGCGTCA
CAGTGAAGTTGGTGATTGTATTAAGATGTGGCCCTACAAGCA
GGGGCAGAGACATTACGTGTCCCGTTTAATGGTGAAACAGCG
ATATGATTTAATAACATATTCCTCCTACACTCGCGACGCCAC
TCCCGCTGCCCCCCTCTCCTTGGGACTATTCCTCAGAGTAAA
TAATTAGGATTCCAGCTTGTCTACGAGAAAGATAAATGGGTG

435 ACATGTGTGACG

CTATTCATGTCATGGTGCCTTTCAGTGCTGGAAGATGGATTTA
TCTCTCTCATTTCTTTATTCTGCGTCTCCTAACCTTTCAGGTCA
GATTGCAGGGGACCGTTGGAGAGATACAGTCACGTGACACC

147 CGGTACCAAATGGTCTTCC

CAGTTTGTTAGCGGCGGAGTGGCTGGCTCAGTGATTTATGGC

78 CCGTATGACTCCAATCCCGGTTCAAGAAGAGTTCAC
20 AATCAATGATGGGCTTTTCT

AGCTCTCCTGCCTGGTAAATGAAATAGTTGAGCTTTTAATGG
GCAGTTAACGAGGTGCTTAGATTTATGACACCGAGCTCGCTC
CCCCTCCAGGCAACACATGTTGTTGTCAGCCTAGCTAAGCTA
TGTGGCGGCTCTTGCTCTCCATCAGCCAAAGAGAGCAAGGGA
GAGCAGAAATGGATGTGTGGAGCTGCGGCTAACACTTGTCTT
TCTCTCTTCAAAAAACCACTGGGCGCTCTTTCGCTGCGCCGT
GTCTTTCTGCCTGCTGCCCGTCTCCATCAGTCACGACCCCTGT

299 CTGT

AACAGGGTTTAAGAAGCTACGAGCTAAGCTAGCTCCAGTAG
AACATGCATAGGCAGTGTGAGCTAGCCACTGCTTTATACACA
CATTCAATGCTAAGCTAGCCTTCCTTTTGGTTGACACACAACT
ATAGCCAGGTTGCTCTGGCTGTTGACTTGTTGACTTGTTCAAA
TAAACACATAAAAGGACATGGAAAAGACATTTTTATGTTGTT
ATTTTAGCACATCATCGACACAGGGTAATAAGAAGAGCAGA

268 GAACACTATTTATTTA

TCTTGACTTTTAATATGGATACAGGGTATATATTTGAACAAA

53 AATGCATGTCC

TCTGGGCATCATTGTTGCACTTAGAGTTTACATTTTGATGGTT
AAAGTTAAGAAAATAATAATAATGAAATCTTATTTTGAAGAC
GGGAGACCCTCCAATCAAAGCGTCTTTCGCCAATGTGTGTTC
ACGTGAACATTCATATATAAATATTTATTTGTTATAGCCAGTT
TAAAAAGACTTTCTGTTTTGTATTATTATTTATCCTCCATGTA

255 TTTATATATAGAAAAAAAATGTACTTTTTTAGCATTTACCTG
17 AACAATTCTTTAATAAA

GCTGCTGTCAGGCTCTTTGGAGGGAGAGAAAGATTGATCACC
GCACTTCTTTTTTTTAACCCGCTCTCCTCGGGCCCTCCCCAAA

128 AATAGGCTATCCTCTGCTAAACTACTTTAGATCTTTTCCCAAA



TniBAy,143

TniBAy144
TniBAyy145

TniBAy,146

TNiBAyo154.,

TniBAyo156
TniBAy,157
TniBAyo158

TNiBAyo161,,

661

1,394
929

341

10,101

838
4,128
1,185

787

CATATTGTAAACGGTGCTGGCTAGCTTCGTTCACCTAATGTTA
ATTGTCATTACATCACCCAGTTCCCCCAAGGAGGAAAAAAAA
AAGATCCAGAGATGCTCTTTTGTTTGTGCGTAACACTGGACC
AGGATGCGCCAGCCCGCCGCCCACACAGCGCACATGGCGAC
CGATCGCCTTCCCGTTTTTTTTTCTTCCCAGAATTTACCCCCC
GTTTAGACAAAACAAAAGTAAGTACCCCTGTGATGGAGCCTC
TTTTGCCACAGCATTTGGTTAAAAAAAAAAAAAATAATAACG
CTGCTTCCCACAGCCATCACCGCCGCCAGGCCCGGACCCCGC
GATTGGTGAGTTTGAATCACGTGACCAGGAATTGGCTGCAAT
TTCGCCCCATAGTTCTTCATTTTAGCCTACCCAGGTCCCCATA
CGCTATATCACCAATATACACAATTATTATATAGTCACCGCA
TTTACGCCATTGCGGTCGGGAGACAGGCGCTCGTGCGTGTAT
TTATTTATTTATTTATTTTGTACGAAGCCATGCCGCGCTGTGT
GTGTATGTATGCCTGAGTGTGCGTGCGCTTATGTGGTTTGCTT
TTTTTTATTTTGGGGTAGGGATTGTTCTGGGGTCTTGGCATTT

639 GAGG

GGCTGCTGTCAGGCTCTTTGGAGGGAGAGAAAGATTGATCAC

43 C
16 ATAAAAAGCAAAACAA

CCAGGCCCGGACCCCGCGATTGGTGAGTTTGAATCACGTGAC
CAGGAATTGGCTGCAATTTCGCCCCATAGTTCTTCATTTTAGC
CTACCCAGGTCCCCATACGCTATATCACCAATATACACAATT

ATTATATAGTCACCGCATTTACGCCATTGCGGTCGGGAGACA

196 GGCGCTCGTGCGTGTATTTATTTATTT

TATTTATTCAGATTCTTTAATAGTGCAAAATCCAAATTATTTA

63 TTGTACATATATTTTCATAG

GCTCCTCTTTTCTTCTCTGCTTCTCTTTGCTCTGACAGATCCG
CGCTGATATCAGATTGATGGCCCCGTTTGATTGAAGTCTCTTT
GTCGTGCTAATGTCACGGCGATTGATGGATGAGGCGCGTGCG
TCCGGGCAGCCGCGCGCGCACACACCCAACTTTAAAACCGA
ATAGGTCCCCTCCCTTAATGCACACACACACACTACTCCCCC
CGTCCCTGTGACCGGCTGACAAACTTGTGGCCTCCGGTCACC

293 AGGCGACGTAACGTCGACCCACGTGACTCAGGACAGAGGT
20 TAAATAAACAAACAAATAAA
33 TTGTATTTTTTAAATGGATATTAACTTTTTATT

38 TCAGATTGATGGCCCCGTTTGATTGAAGTCTCTTTGTC



